Rozwdj metod biologii molekularnej pozwolil na lepsze poznanie
ludzkiego genomu. Wykazano, ze okoto 90% ludzkiego genomu ulega
transkrypcji do niekodujacych czasteczek RNA. Wsréd nich mozna
wyr6zni¢  mikroRNA (miRNA) oraz dlugie niekodujace RNA
(IncRNA). Petnig one bardzo wazng rolg w regulacji podziatu,
roznicowania si¢ i $mierci komorek. miRNA to krotkie (21-25 nt)
jednoniciowe czasteczki RNA regulujace ekspresje genéw u wszystkich
eukariontow. Dojrzata czasteczka miRNA faczy si¢ z docelowym
transkryptem za pomoca komplementarnych sekwencji wystepujacych
w regionie 3’ niepodlegajacym translacji (3’UTR), blokujac translacje
lub kierujac docelowe mRNA do degradacji. Jak dotad w ludzkich
komérkach zidentyfikowano kilka tysiecy funkcjonalnych czasteczek

miRNA, ktére mogg regulowac ekspresj¢ okoto 60% gendéw. Jedna
czasteczka miRNA jest w stanie rozpoznaé i zwigza¢ kilkadziesiat docelowych mRNA, a stabilno$¢ kazdej
czasteczki mRNA moze by¢ regulowana przez kilka réznych miRNA.

IncRNA to czasteczki RNA o dlugosci 200-1000 nt. Pod wieloma wzglgdami przypominaja one czasteczki
mRNA (zawieraja ogon poly-A oraz tzw. czapeczke, czyli 7-metyloguanozyng przytaczona na koncu 5”), ale ich
ekspresja jest okoto 10-100 razy mniejsza. INcCRNA reguluja kluczowe szlaki sygnatowe w ludzkich komorkach.
W zaleznosci od lokalizacji komorkowej moga bra¢ udzial w interakcjach z chromatyng i w regulacji ekspresji
gendéw (jadrowe IncRNA), oraz moga regulowaé stabilnos¢ mRNA oraz biatek (cytoplazmatyczne IncRNA).
Dodatkowo, IncRNA moga dziata¢ jako tzw. gabki miRNA: miRNA 1acza si¢ za pomoca sekwencji
komplementarnych z IncRNA, co powoduje zmniegjszenie ilosci wolnych miRNA w komoérce i zwigkszenie
ekspresji docelowych dla tych miRNA transkryptow.

Obydwa rodzaje opisanych niekodujacych czasteczek RNA s3 rowniez wydzielane z komoérek prawidtowych
jak i nowotworowych w egzosomach, sferycznych nanopecherzykach btonowych, co stanowi kluczowy element
komunikacji mi¢dzykomoérkowej w organizmie. Wysoka stabilnos¢ miRNA oraz IncRNA krazacych w
krwiobiegu pozwala na ich zastosowanie w nieinwazyjnej diagnostyce laboratoryjnej jako markery nowotworowe.

Zaroéwno miRNA jak i IncRNA zaangazowane sg w rozwoj i lekooporno$é czerniaka. Wigcej informacji na ten
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